
 

 

1 Av. Getúlio Vargas 671 4º andar | Funcionários | Belo Horizonte | MG | 30112-021 | 0800 031 2303 | fundacaorenova.org 

FR.2020.0004-1 
Nº IBAMA: 02001.01577/2016-20 (CIF) 

Nº IBAMA: 02001.004152/2016-72 (CTBio)  
 

 

Belo Horizonte, 20 de julho de 2020. 

 

AO 

COMITÊ INTERFEDERATIVO – CIF 

A/C: SR. EDUARDO BIM 

PRESIDENTE DO COMITÊ INTERFEDERATIVO 

PRESIDENTE DO INSTITUTO BRASILEIRO DO MEIO AMBIENTE E RECURSOS RENOVÁVEIS  

SCEN Trecho 2, Edifício Sede do Ibama, Caixa Postal nº 09566, Brasília/DF 

CEP: 70818-900 

 

À 

CÂMARA TÉCNICA DE CONSERVAÇÃO E BIODIVERSIDADE – CTBIO 

A/C: SR. FREDERICO DRUMOND MARTINS 

COORDENADOR DA CÂMARA TÉCNICA DE CONSERVAÇÃO E BIODIVERSIDADE 

Avenida Nossa Senhora dos Navegantes 451 – Edifício Petro Tower, sala 1601, 

Enseada do Suá, Vitória/ES 

CEP: 29050-335 

 

REF.: Resposta ao Ofício SEI nº 32/2020-CTBio/DIBIO/ICMBio e Parecer SEI nº 13/2020-

CBC/DIBIO/ICMBio. Delineamento metodológico de análise de diversidade genética de 

espécies arbóreas. 

Cláusula 168 do TTAC  

 

Prezado Senhor, 

A Fundação Renova (“Fundação”) vem, respeitosamente, por seu representante abaixo 

assinado, informar que no dia 07/01/2020 foi encaminhado à Câmara Técnica de 

Biodiversidade, via Oficio FR.2020.0004,  proposta de delineamento metodológico para 

análise da diversidade genética de espécies arbóreas, como parte da Avaliação de impactos 

e Monitoramento da flora terrestre nos Estados de Minas Gerais e Espírito Santo. 

Em resposta, a Fundação Renova recebeu o Ofício 32/2020-CTBio/DIBIO/ICMBio, de 

02/07/2020, avaliando a proposta apresentada. Neste contexto, fazemos os seguintes 

esclarecimentos: 
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1. DIVERSIDADE GENÉTICA E FLUXO GÊNICO DENTRO E ENTRE FRAGMENTOS: 

Serão adotadas todas as sugestões propostas, a saber: 

- Uso de FSTAT v2.9.3.2 (Goudet, 2001) para o cálculo de riqueza alélica (AR) e coeficiente 

de endogamia (FIS). 

- Uso do método de interpolação probabilística e a abordagem empírica Bayesiana (EBK), 

conforme implementada no ArcGIS 10.6 (Krivoruchko, 2012), para gerar um mapa 

geográfico de previsão da heterozigosidade esperada na faixa das espécies - alvo.  

2. ESTRUTURA GENÉTICA POPULACIONAL:  

Serão adotadas todas as sugestões propostas, a saber: 

- Utilizar diferentes abordagens (Excoffier & Heckel, 2006; Putman & Carbone, 2014; Janes 

et al., 2017) para explorar mais a estrutura genética, buscando inferir a estrutura da 

população por resultados congruentes de agrupamento.  

3. HISTÓRIA DEMOGRÁFICA DAS POPULAÇÕES:  

Serão adotadas todas as sugestões propostas, a saber: 

- Uso do STRUCTURE para acessar as evidências de migrantes entre localidades 

amostradas, incorporando as informações geográficas na análise. Os migrantes são 

inferidos a partir do estabelecimento de uma probabilidade mínima (0,5) de genótipo de 

um indivíduo em particular pertencente a uma população específica. Indivíduos com 

valores abaixo desse ponto de corte serão considerados migrantes ou descendentes de 

migrantes.  

4. CONSIDERAÇÕES SOBRE O PARECER: 

Foi sugerido que seja implementado um sistema de monitoramento em longo prazo da 

dinâmica das populações das espécies-alvo. 

Essa sugestão será adotada com o monitoramento a longo prazo dos indivíduos recrutantes 

(jovens que acabaram de germinar, ainda com a presença do cotilédone). Nos 

monitoramentos da diversidade genética dos próximos anos não seria necessário acessar 

novamente a diversidade genética dos adultos e jovens que já foram amostrados esse ano 

pois a diversidade genética a nível individual não sofre alteração a longo prazo. Já os jovens 

que nascerão nos próximos anos podem ter diversidade genética diferentes dos jovens 

coletados esse ano, nesse caso seria interessante monitorar essa oscilação da diversidade. 
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Assim, solicitamos que a implementação do monitoramento a longo prazo seja feita 

considerando os indivíduos jovens recém germinados. 

5. OUTRAS CONSIDERAÇÕES: 

Foi observado em campo que a espécie Lecythis pisonis Cambess (sapucaia) não ocorre 

próximo a Mariana. A busca ativa por essa espécie foi conduzida por um botânico 

experiente e um auxiliar em todas as parcelas ripárias próximas a Mariana e a mesma não 

foi encontrada. Também foi feita busca de registro da espécie em herbários e não há 

nenhuma ocorrência de Sapucaia na região de Mariana. Como essa é a principal região 

para o estudo e como projeto previa uma possível troca de espécies no caso de não 

ocorrência, nós solicitamos a troca da espécie Lecythis pisonis (sapucaia) pela espécie 

Guarea guidonia (birreiro) que tem polinização e dispersão similares às da sapucaia.  

A espécie Dalbergia nigra (jacarandá-da-bahia), que é ameaçada de extinção, foi 

encontrada em toda a área de estudo, desde Mariana-MG até Linhares-ES, dessa forma 

não será necessária a substituição dessa espécie. 
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Sendo o que cumpria para o momento, a Fundação Renova se mantém à disposição 

para prestar quaisquer esclarecimentos adicionais que se fizerem necessários. 

Atenciosamente, 

 

FUNDAÇÃO RENOVA 

RENATA STOPIGLIA  

COORDENADORA DE PROGRAMAS SOCIOAMBIENTAIS 
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